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CURSO: Introduccion a Linux y la linea de comandos

Curso Tedrico-Practico

I. Datos generales

Actividad: Curso de educacion continua
Duracion: 5 dias

Modalidad: Presencial

Capacidad méaxima: 15 personas

Fecha: del 9 al 13 de diciembre del 2024
Horario: 9:00 — 13:00 h

Lugar: Sala de computo del edificio CMT-61

A quienes va dirigido:
Dirigido a profesores, estudiantes de pregrado, posgrado y a otros profesionistas interesados en la

bioinformatica y en la ciencia de datos.

Coordinadores del curso:

Cuerpo Académico Alimentacion en Zonas Consteras y Aridas
Dra. Maurilia Rojas Contreras (mrojas@uabcs.mx)

Dr. Ricardo Vazquez Juarez (rvazquez04@cibnor.mx )

Dr. Julio Antonio Hernandez Gonzalez (jahernan04(@cibnor.mx)

Instructores del curso:

Dr. Julio Antonio Hernandez Gonzalez.
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M.C. José Saul Hernandez Rubio

Requisitos:

Contar con conocimiento basicos de cualquier Sistema operativo.

I1. Justificacion

En la actualidad, la gran cantidad de informacidn biologica disponible en bases de datos y la capacidad
de generar nuevos conocimientos hacen indispensable el aprendizaje de bioinformatica. El manejo de
conjuntos de datos, como pueden ser, algunos genes, proteinas, dominios estructurales, se puede
realizar a través de herramientas en linea. Sin embargo, cuando se trata de gestionar grandes volumenes
de datos, como los generados por herramientas de secuenciacion masiva, las plataformas en linea no
son una opcion viable. Por esa razon, la terminal de linux se ha consolidado como una herramienta
fundamental para la investigacion bioldgica, ya que permite automatizar tareas repetitivas, realizar
analisis eficientes, tener un control preciso de archivos y ofrecer un entorno ideal para la ejecucion de
programas y scripts de procesamiento de datos.

A pesar de su importancia, muchos estudiantes e investigadores carecen de conocimientos basicos en
el uso de la terminal de linux, lo que limita su capacidad para aprovechar plenamente las herramientas
bioinformaticas y dificulta el manejo de datos bioldgicos. Este curso se ofrece como opcidon para
reducir esta brecha, proporcionando una formacion practica, orientada a la solucion de problemas
bioinformaticos. Los participantes adquiriran habilidades en la navegacion de directorios,
manipulacion de archivos, instalacion de paqueteria y automatizacion de procesos mediante bucles y
comandos bésicos de Linux.

Al finalizar el curso, los participantes estardn capacitados para implementar flujos de trabajo
bioinformaticos y contardn una base soélida que les permitira enfrentar nuevos desafios en la
investigacion con herramientas computacionales, facilitando asi su integracion y desempefio en

equipos multidisciplinarios de investigacion.

I1I. Objetivo General
El objetivo de este curso es introducir a estudiantes de pregrado, posgrado e investigadores

interesados al uso de la terminal de Linux para el manejo eficiente de datos y archivos en
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bioinformatica. Se enfoca en desarrollar competencias a través del aprendizaje practico de comandos
basicos, navegacion en directorios y la implementacion de estructuras de control como bucles for y

while, con el fin de automatizar tareas y optimizar flujos de trabajo en el andlisis bioinformatico.

IV. Estructura tematica

1. Sistemas operativos y bioinformatica
1.1. Breve historia de UNIX/Linux
1.2. Bioinformatica
1.3. (P) Instalacion de WSL y Ubuntu

2. Lalinea de comandos
2.1. Ciclo REPL
2.2. Partes del prompt
2.3. Sintaxis

3. Navegar archivos y directorios
3.1. Estructura del sistema
3.2. Directorios especiales
3.3. Navegacion

4. Manejo de archivos y directorios
4.1. Crear, copiar, mover y eliminar
4.2. Compresion y descompresion
4.3. Enlaces

5. Formatos y reproducibilidad
5.1. Formatos para secuencias
5.2. Formatos para metadatos o anotaciones

6. Edicion de texto
6.1. Editores de texto
6.2. Ver contenido

7. Filtros y tuberias
7.1. Redireccion de contenido
7.2. Tuberias

8. Busquedas
8.1. Busqueda de archivos
8.2. Cadenas y patrones
8.3. Expresiones regulares

9. Ciclos
9.1. Condicionales
9.2. Recorrer contenido de un archivo

10. Flujos de trabajo

10.1. Scripts
10.2. Ambientes conda
10.3. Conexion segura a un servidor
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V. Metodologia
El presente curso es de caracter practico en modalidad presecensial, con practicas diarias de 3 horas,
media hora de presentaciéon y media hora de discusion durante 5 dias. Se contara con el material

didactico y bibliografico electronico.

VI. Evaluacion
En cada sesion se evaluara la asistencia (minimo 80%) y participacion continua para la emision de

constancia de participacion.

VII. Apoyo bibliografico
Se pondré a disposicion de los participantes del curso, material bibliografico especializado selecto de

libre distribucidon en formato electronico como articulos cientificos y videos didacticos.
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